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VPH

o Pertenece a la familia papillomaviridae
. Existen méas de 200 tipos
o |50 tipos han sido secuenciados totalmente
o 40 tipos afectan el tracto genital inferior
e  Algunos tipos se asocian a verrugas comunes,
palmares, plantares y mezquinos
Los tipos de bajo
riesgo oncogénico  _ .
originan verrugas e Tipos 6y |l causan el 90% de las

verrugas genitales

genitales

Tipos de alto e Tipos 16y I8 involucrados en el 70%
riesgo oncogénico  de los casos de cancer cervical
generan cancer ° Factor causal del cancer del cuello
uterino
e Asociado a cdnceres en otras
localizaciones

* La mayoria de las lesiones que origina
en cérvix pueden presentar regresion
espontdnea

e Lainfeccidn persistente por genotipos
de alto riesgo es la causa necesaria
para el desarrollo del cancer del
cuello uterino
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