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OZET

1) clean_data (fastqc analizi yapilmis okumalari icerir)

2) ref and bisulfite genome (referans ve referansin bisuifit genoma ¢evrilmis dosyalarini igerir)
3) mapping_to_ bisulfite genome (bisulfit genoma haritalama sonuglarini, BAM files, igerir)

4) De-duplicating_sorting indexing BAMs (BAM dosyalariin de-duplike, sort ve indekslenmis
sonuglarini igerir)

5) methylation_stats (6rneklere ait metilasyon istatistiklerini igerir)

6) methyldiff analysis (6rnek karsilagtirmalarini igerir)

7) annotation (karsilastirilmasi yapilan 6rneklerin atiflandirmalarini igerir)

8) expression_bisulfite overlap (RNA-seq ve bisulfite analizlerinde bulunan genlerin (coding
variants) iliskilendirilmesini igerir).




