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Mise en contexte

e |[ndustrie en pleine croissance

e Besoin de mettre en place des souches plus
performantes : Sélection génétique

e Méthode de sélection standard difficile pour
la MSN

e Grand nombre de spécimens dans un
espace restreint

¢ Polyandrie (Hoffman et al. 2021)




La solution

e [’utilisation d’outil moléculaire

e Développer un panel d’assignation de
parenté pour la mouche soldat noire basée
sur Lutilisation de marqueurs géenétiques de

type SNP




Comment développer le panel

Mettre en place une méthode d’élevage qui
permet de connaitre la genéalogie \/

Sequencage GBS afin d’identifier les
margueurs géneétiques (SNP)

Seélectionner et tester les marqueurs
genetiques
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—oviposition (jour

Temps pré

Résultats

Temps pré—oviposition selon I'emplacement et la génération
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Couple avec ponte (%)

Résultats

Pourcentage de ponte selon I'emplacement et la génération
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Ponte éclos (%)

Pourcentage de ponte éclos selon I'emplacement et la génération
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Résultats

Masse moyenne larvaire a J5 et J10 selon la génération et 'emplacement
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Résultats

Temps moyen nécessaire pour atteindre 80% de prépupes
selon la génération et I'emplacement

Entosystem Université Laval
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Résultats

Temps pré-oviposition
Temps pré-éclosion
Pourcentage de ponte
Pourcentage de pontes écloses

Masse Moyenne J5

Masse Moyenne J10

80% prépupe



Conclusion

e 5 générations a généalogie controlée

e Plusieurs caractéristiques ont evolué au fil
des géneérations

e |asuite: Mise en place du panel
d’assignation de parenté
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